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Requisitos: Bioquímica Intermedia o Celular y Molecular, Biología Celular y 

Molecular. 
 
Valor del curso: 4 créditos   Tiempo: 4 horas por semana 
Horario: M,V: 9-11am 
Horario de Consulta: Lunes de 4 a 6pm en el CIBCM 
 
Descripción: 
 

El propósito del curso es brindar los conocimientos básicos y actualizados 
para comprender la rápida evolución del desarrollo de algunos temas 
relacionados a la biología molecular de plantas. El conocimiento es acumulativo 
en los temas a discusión en el curso, pues se discutirán algunos mecanismos 
previamente vistos en temas subsiguientes. 
 
 
Objetivo: 
 

Desarrollar e incorporar los tópicos recientes que ilustren la Biología 
Molecular de Plantas. 
 
 
Evaluación: 
 

Los conocimientos son acumulativos.  Se realizarán 2 exámenes (uno a 
cuaderno/libro abierto y otro para llevar a la casa), cada uno con un valor de 
35%, una evaluación del tema a investigar (con un valor 30% distribuido de la 
siguiente manera: 20% por trabajo escrito y exposiciones de estudiantes 
asignado por el profesor, 10% por calidad de exposición del promedio de la 
evaluación dada por los estudiantes al expositor).  No hay examen final.  La 



persona que obtenga entre un 60 y un 67,2 de nota de aprovechamiento podrá 
realizar un examen de ampliación. 
 
Metodología: 
 

Se desarrollarán los siguientes temas de manera introductoria por el profesor 
y en las discusiones de lecturas de manera específica. En algunos temas se 
invitará a un especialista en el campo.  Se impartirán 2 horas de clases 
magistrales y 2 horas de discusión de por lo menos dos artículos de lectura 
obligatoria por subtema. 

Se asignará un tema de investigación (idealmente no realizado previamente 
en otros cursos) el cual deberá presentarse de manera escrita una semana antes 
de la fecha de presentación (máximo 7 páginas y bajo un formato de: 
antecendes/historia, presentación de metodologías, descripción de resultados 
relevantes y tendencias/controversias/Vacíos en el tema, referencias de revistas 
científicas y no de internet) y la exposición oral (35min. de exposición y 5-
10min preguntas) 
 
 
Contenido del curso: 
 

Se desarrollarán los siguientes temas: 
1.-Estructura de los genomas (nuclear y de organelas) (2 semanas) 
2.-Expresión génica en plantas (transcripción, traducción y Proteómica) 
 (4 semanas) 
3.-Señales de transducción (3 semanas) 
4.-Desarrollo de la planta (3 semanas) 
5.-Muerte celular programada  y senescencia(1 semanas) 
6.- Bases de Datos, Manejo y Análisis de secuencias (2 semana) 
7.-Exposiciones (2 semanas) 
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 Temas B630 II-2010    

 M,V: 9-11 am    
 Subtema Semana Lecturas Fechas  

     

     

1 Tamaño y estruct. genoma  1 Maíz, Arroz, Xu et al. 11 al 13 Ag. 

2 Genoma organelas  2 Bock, Archibald 18 al 20 Ag. 

     

     

3 Transcripción en núcleo 3 Feng et al., Wachter et al. 25 al 27 Ag. 

4 Silenciamiento de genes 4 Monteys et al., Ori et al. 1 al 3 Set 

5 
Transcrip.y traduc. en 
organ. 5 Elina & Brown; Rogalski et al. 8 al 10 Set 

6 Traducción en citoplasma 6 Beauclair et al., Chen 15 al 17 Set 

 Parcial 1   17 Set 

     

     

7 Omicas 7 Friso et al. 22 al 24 Set 

8 Señales de Transducción I 8 Wengqiang et al.Navarro et al. 

29 Set al 1 
Oct. 

     

     

9 Ciclo celular 9 Farre et al.,Boruc et al. 6 al 8 Oct. 

10 Desarrollo Floral 10 Mathieu et al., Boualem et al. 13 al 15 Oct. 

11 Desarrollo de órganos 11 Fukuda et al., Sugimoto et al. 20 al 22 Oct. 

12 Transporte de azúcares 12 Wormit et al.van Dorn.  27 al 29 Oct. 

13 
Reguladores de 
crecimiento 13 

Vanneste&Friml, Harberd et 
al. 3 al 5 Nov. 

     

     

14 Muerte programada 14 
Chichkova et al., Wagstaff et 

al. 10 al 12 Nov. 

     

     

15 Bases de Datos 15  NAR2008 17 al 19 Nov. 

16 Análisis de secuencias 15 PC 24 al 26 Nov. 

17 Exposiciones  17  1 al3 Dic. 
 Parcial 2   3 Dic. 

     

 

 

 

 


